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見積依頼書

御見積の際は下記に必要事項をご記入の上、 代理店担当者までお渡し下さい。

ご依頼日

ご依頼者

取扱い業者名

平成　　　　　　年　　　　　　月　　　　　　日

氏名

施設名

部署名

TEL FAX

E-mail

配列概要 1

配列概要 2

解析対象

≪基本情報≫

リード 種  別： □ Illumina Genome Analyzer

□ Applied Biosystems SOLiD

□ Roche Geneme Sequencer

□ キャピラリーシーケンサー（機種：＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿）

□ その他（機種：＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿）

リード 本  数：

リード平均長： □ Single リード □ Mate Pair リード

リード 種  別：

生　 物　 種：

ゲノムサイズ：

解析ターゲット：

□ Illumina Genome Analyzer

□ Applied Biosystems SOLiD

□ Roche Geneme Sequencer

□ キャピラリーシーケンサー（機種：＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿）

□ その他（機種：＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿）

リード 本  数：

リード平均長： □ Single リード □ Mate Pair リード

□ ゲノム

□ トランスクリプト（既知配列総延長：＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿）

□ その他（＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿　総延長：＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿＿）

≪備考欄≫




